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Table1. Pgs= Ho=
He=
A B
Aat-1* *80 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000
Aat-2* *-80 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000
Acp* *-20 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000
Adh* *130 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000
Ak* *158 1.000 0.978 0.959 1.000 - - - -
*149 - 0.022 0.041 - - - -
*139 - - - 1.000 1.000 1.000 1.000
Cap* *177 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000
Est* *30 - - - 1.000 1.000 1.000 1.000
*15 1.000 1.000 1.000 1.000 - - - -
G3pdh* *200 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000
Gpi* *133 0.045 0.304 0.176 0.185 - - - -
*110 0.955 0.696 0.824 0.815 - - - -
*73 - - - 1.000 1.000 1.000 1.000
|dhp* *169 0.000 0.022 0.095 - - - -
*150 1.000 0.978 0.905 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000
*142 - - - - - - -
*103 - - - - - - -
Ldh* *175 0.773 0.761 0.797 0.796 - - - -
*163 - - - - 1.000 1.000 1.000 1.000
*152 0.227 0.239 0.203 0.204 - - - -
Mdh-1* *08 1.000 0.957 0.959 0.981 1.000 1.000 1.000 1.000
*81 - 0.043 0.041 0.019 - - - -
Mdh-2* *34 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000
Pgdh* *26 0.136 0.152 0.216 0.185 - - - -
*10 0.864 0.826 0.770 0.815 1.000 1.000 1.000 1.000
* - - 0.022 0.014 - - - -
Pgm* *191 0.864 0.891 0.865 0.944 1.000 1.000 1.000 1.000
*185 0.136 0.109 0.135 0.056 - - - -
Sod* *100 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000 1.000
N 11 23 37 29 27 11 4
Pos 18.8 25.0 313 25.0 0.000 0.000 0.000 0.000
Ho 0.034 0.103 0.093 0.062 0.000 0.000 0.000 0.000
He 0.060 0.092 0.097 0.068 0.000 0.000 0.000 0.000
Ho/He 0.567 1.120 0.959 0.912 - - - -
Table 2. 8 Nei 1972
1 2 3 4 5 6 7 8
1 A - - - - - - - -
2 A ) 0.0047 - - - - - - -
3 A ) 0.0023 0.0019 - - - - - -
4 A ) 0.0019 0.0013 0.0012 - - - - -
5 B ) 0.2814 0.2698 0.2798 0.2749 - - - -
6 B ) 0.2814 0.2698 0.2798 0.2749 0.0000 - - -
7 B ) 0.2814 0.2698 0.2798 0.2749 0.0000 0.0000 - -
8 B ) 02814 0.2698 0.2798 0.2749 0.0000 0.0000 0.0000 -




Table 3. DNA 6 (1980)
2 () / ()
1 12 18 19 20 21
1 A - 9/0 11/4 11/5 24/7 32/8
12 B 0.0236 - 11/4 10/5 25/7 36/8
18 M. falcata 0.0397 0.0342 - 10/5 21/9  33/10
19 M. margaritifera 0.0424 0.0396 0.0396 - 22/6  27/11
20 M. auriclaria 0.0851 0.0881 0.0819 0.0764 - 37/9
21 C. monodonta 0.1125 01253 0.1215 0.1057 0.1315 -
Table 4. 2 +
- +
/ / / / / /
A 0477-0544 0.286-0.328 0.562-0.642  0.516 + 0.018 ] ., 0309+0015 ] ., 0599+0026 ] s
B 0543-0.665 0.299-0.339 0.503-0.621  0.578 + 0.025 0.321+0.011 0.555 + 0.025
A 0446-0555 0.281-0.372 0.545-0.713  0.504 + 0.027 ] ., 03120019 ] ., 0619+0044 ] s
B 0537-0.658 0.314-0.376 0.514-0.632  0.588+ 0.027 0.343 + 0.017 0.583 + 0.029
A 0439-0545 0.252-0.323 0.500-0.635  0.492 + 0.027 ] ., 0279+0016 ] ., 05680032 ] .
B 0537-0.669 0.302-0.346 0.498-0.596  0.587 + 0.035 0.317+0.013 0.542 + 0.026
twosample T test  * * g0.001, *p<0.05
Tableb.
Sl 2003.06.28
St.2 2003.06.28
St.3 2003.06.29
St.4 2003.07.05
S5 2003.07.06
St.6 2003.07.07
St7 2003.07.08
St.8 2003.07.08
St9 2003.07.08
S.10 2003.07.09
St11 2003.07.09
St.12 2003.07.09
St.13 2003.07.10
sS4 2003.05.01
St.15 2003.05.04
St.16 2003.05.04






